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Formación

Doctorado en Ciencias de la Computación 1999 - 2004
Universidad de Arizona

Maestría en Ciencias de la Computación 1997 - 1999
Universidad de Arizona

Ingeniería en Sistemas Computacionales 1990 - 1994
Tec de Monterrey

Proyectos de Investigación

Identificación de especies de plantas de la flora mexicana mediante Inception-
v4 – Clasificación automatizada de especies vegetales usando aprendizaje 
profundo y transferencia de aprendizaje.

Caracterización y clasificación de la flora con redes neuronales 
convolucionales – Aplicación de CNN para la identificación de especies 
vegetales, con posibles aplicaciones en áreas médicas y ecológicas.
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